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Oteviené prohlaseni

Zemédélstvi a produkce potravin se museji ve svété, ktery Celi narlstu populace, zménam
klimatu a zhorSovani Zivotniho prostiedi, stat vice udrzitelnymi.

Nedavno publikovana Zelena dohoda (Green Deal)!
Evropské komise v ramci strategie “Farm to Fork” 2
uvadi, Ze EU musi vyvinout inovativni zpUsoby, jak
snizit zavislost na pesticidech a hnojivech, zvratit
Ubytek biodiverzity a soucasné poskytnout
spoleCnosti dostatek vyZivnych, udrzitelnych a
dostupnych potravin. Tato strategie  je
v souladu s vyznamem potravin a zemédélstvi pro
dosazeni  udrzitelného rozvoje  Organizace
spojenych narodi®.

Kromé naplnéni téchto cilll potfebujeme zajistit vysoce produktivni a udrZitelné zotaveni se
z krize zpUsobené COVID-19, se zemédélstvim, které je méné zavislé na dovozu ze zemi mimo
EU.

Stanoveni cill vSak nestaci, potfebujeme rovnéZz ndstroje, které pomohou téchto cild
dosahnout. K feseni téchto vyzev a k dosazeni ambicidznich cil( strategie “Farm to Fork” je
nutné vyuzit vSechny mozné pfristupy, v€etné inovativnich technologii Slechténi rostlin.
Nejnovéjsim priristkem do sady ndstrojli pro vyvoj novych odrid plodin je cilené Slechténi.
Tato technologie, zndma tézZ jako editace genomu, umoZiuje védcim a péstitelim vyvinout
poZzadované odruady rychleji, relativné jednoduse a mnohem presnéji ve srovnani
s predchozimi technikami Slechténi. Cilené Slechténi ma radu aplikaci, jako jsou napfiklad
zvySovani diverzity plodin, redukce pesticid(, dalsi vyvoj zdravé vyZivy a mnoho dalSich.

Vétsi rozmanitost druhd plodin je nejen Zadouci, ale ma zasadni vyznam pro udrZitelné
zemédélstvi i zdravou vyZivu. Vyuzivani vice odrld plodin je povaZzovano za jeden z nastroj(
pro zvyseni odolnosti rostlin vici zménam klimatu. Tato diverzita je obzvlast dileZitou soucasti
klimaticky Setrného pfistupu, pfispiva k ochrané pred Skddci a chorobami, coz ma ptrimy dopad

na vynosy a pfijmy ze zemédélské produkce®.
Cilené Slechténi mlze vyrazné snizit zavislost na pesticidech zlepSenim odolnosti rostlin vici

chorobdm, jak je patrné z nedavné literatury napfiklad u vyvoje pSenice odolné vuéi padli>®,
vinné révy 7 a ryze® rezistentni viéi houbovym chorobam, rajéat odolnych vaéi Sirokému



spektru bakteridlnich onemocnéni®, grepd odolnych vaéi rzit? & u ryZe rezistentni vici
bakteridlni plisni113,

Zdravé potraviny jsou klicem k nasemu zdravému stravovani. Cilené Slechténi urychluje
zavedeni zdravi prospésnych znakd do ovoce a zeleniny, které v soucasnosti konzumujeme.
Jednd se napfiklad o pSenici s vysokym obsahem vldkniny#, nizko-akrylamidové brambory*®,
p3enici s nizkym obsahem lepku'®, zvySeny obsah prospésnych sekundarnich metabolit(*4,
snizeny obsah alergen( a toxickych tézkych kovl v obilovinach, lusténindch a olejnatych
semenech’2,

Vyvoj uZitecnych odriid plodin rychlejsim a mnohem presnéjsim postupem je vsak v Evropé
zastaven, zatimco zbytek svéta tuto technologii intenzivné vyuZivad.

Rozhodnuti Soudniho dvora EU ze dne 25. Eervence 2018 ve véci C-528/16%4, které je Siroce
interpretovano tak, Ze geneticky upravené rostliny podléhaji obecnym omezujicim
ustanovenim evropskych pravnich predpisi o GMO, ve skutec¢nosti brani vyuziti modernich
metod Slechténi pro zlepsSeni kvality plodin v Evropé.

Regulacni pristup pro geneticky upravované plodiny v Evropé je zcela v rozporu se situaci na
jinych kontinentech, kde byly aplikovany pragmatictéjsi predpisy. Absence celosvétové
regulacni harmonizace predstavuje vyzvy v globalnim obchodu a semenarském sektoru a brani
v Evropé inovacim a védeckému pokroku, ktery je nezbytny pro dosazeni cili udrzitelného
rozvoje a Zelené dohody.

Obrazek nize prevzaty od Schmidta et al. poskytuje globalni prehled regulacnich pfristupd,
které jsou v soucasné dobé implementovany nebo diskutovany v riznych zemich pro plodiny
s editovanym genomem?°.
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EU-SAGE?, ktera sdruZuje Eleny ze 132 evropskych vyzkumnych instituci a asociaci, diirazné
doporucuje Evropské radé, Evropskému parlamentu a Evropské komisi nasledujici:

Evropsti védci doporucuji revizi existujicich smérnic tykajicich se GMO tak, aby reflektovaly
soucasné védecké poznatky a diikazy o editovani genomu. Upravy genomu vedouci ke zméndm,
ke kterym muze dojit také spontanné v prirodé a které nezavadéji cizi DNA, by navic mély byt
vynaty z uplatiovani pravnich predpisti o GMO. Pfi regulaci editovani genomu by zakonodarci také
méli zvazit benefit technologie a zohlednit dopady vyplyvajici z jejiho nepfijeti.

Editovani genomu nabizi stale vice moznosti pro lepsi vybér plodin, které jsou klimaticky odolné,
méné zavislé na hnojeni a pesticidech a pomahaji chranit pfirodni zdroje. Doporucujeme, aby
Evropska komise vyuzila tyto informace ve prospéch a blaho vSech ob¢an( EU.

Zatimco legislativa mnoha zemi mimo EU reflektuje vyuziti editovani genomu, evropské pravo
rozliSuje mezi plodinami podle toho, zda jsou produkovany za pomoci editovani genomu, nebo
tradi¢nimi metodami. Existuje tedy naléhava potieba harmonizace celosvétového regulacniho
ramce.

Vlivné soucasti evropské spolec¢nosti si neuvédomuji vyznam inovaci v zemédélstvi, véetné téch,
které jsou potifebné pro zachovani tradi¢nich odrid. Do pFibéhu o evropské produkci potravin je

vewvs

nezbytné zahrnout vyznam inovativnich a ucinnéjsich pristupa v celém hodnotovém retézci.
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